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Viaxande intresse for medverkan i vart projekt

Sedan starten 2006 har vi nu 1 137 medlemmar (2013-11-17). Av dessa har 589
gjort Family Finder samt 734 Y-DNA och 682 mtDNA p4 négon av de nivaer som
finns vad géller de bada analyserna. Huvudhaplogrupperna for de medlemmar
vars raka anlinjer sa vitt kiant dyker upp i Sverige fordelar sig for narvarande
som cirkeldiagrammen nedan visar.
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Din slaktgren klarlaggs mer precist genom SNP-test

For att ’lkomma ldngre ut pa din kvist” p4 mansklighetens fadernesliakttrad dr
ett Y-DNA-standardtest bara borjan. Sedan vidtar s.k. SNP-test, ett i taget, for
den som ir intresserad. SNP star for Single Nucleotide Polymorphism, enbas-
polymorf mutation.

En sddan mutation innebér att den typ av "steg-
pinne” som finns pé en viss punkt i Y-kromosomens
DNA-spirals "vridna stege” genom felkopiering (mu-
tation) har ersatts av en annan typ. Det finns bara
tva typer, sa utfallet av ett test ar alltid plus (d.v.s.
mutationen finns) eller minus. Mutationen féljer
sedan automatiskt med till alla efterkommande mén
pa manslinjen efter den man som den intriffade 1.
Den héar typen av punktvisa mutationer 4r mycket
ovanliga. P4 en bestdmd punkt 4r det i regel bara en gdng som en mutation har
intraffat under hela mdansklighetens historia (om det nu har intraffat nagon). Att
kontrollera om man har en SNP eller inte i sitt Y-DNA 4r med andra ord som att
se efter om man har en viss individ som anfader pa sin fadernelinje — 4&ven om
individen i fraga naturligtvis férblir okéand till sitt namn och exakta levnadstid
och -plats. Ju storre underlaget av SNP-testade blir inom en grupp, desto béttre
kan ddremot uppskattas var och nir han bor ha levt.

Kostnaden for varje SNP-test dr 39 dollar (ca 250 kronor). Det bestélls genom
att g in din "myFTDNA”-sida, klicka pa ”Y-DNA”, "Haplotree and SNPs”, "View
my Haplotree” samt sedan den SNP du 6nskar testa. Tryck "Add” (ldgg till) och
gor en onlinebetalning. Den s6kvéigen fungerar for de forsta SNP-testerna.

Nar du har kommit ldngre ut i tradstrukturen sa bestélls mer pionjairméssiga
SNP-tester genom en specialsokvig, néar du ar inloggad: "Order An Upgrade”
(ovan till hoger pa skdrmen) >”Order an Advanced Test” (Iingst ned till vanster
i det fonster som da 6ppnas). Vid "Test Type”, vilj aktuellt SNP-test genom att
leta upp den SNP som du vill testa och tryck pa "Add” (1agg till) och betala.

Vilken SNP ska du testa harnédst? Du kan ha fatt nagon ledtrad av din pla-
cering i projekttabellen i vart projekt eller i nagot Y-DNA-haplogrupprojekt som
du ar med i. Det syns i sa fall genom att ditt kitnummer stiar med i en sektion
som 1 sin rubrik tipsar om att nagon viss SNP kan testas. Jamfor bildexempel
nedan. Den andra enkla ledtraden &r att 1 ditt anvandarkonto se hur det ser ut
under Y-DNA > Haplogroup Origins. Dar listas vilka underhaplogrupper som
dina traffpersoner bekriftats tillhéra genom de SNP-test som de har gjort hit-
tills. Oftast 4r det nagra olika saddana, nirbesliktade till varandra. Ibland far
man alltsa beta av ett par SNP-test innan man traffar ratt.

Om bade man sjilv och ens testperson har gjort ett SNP-test s kan man
déarigenom bekrifta att man tillhér samma nédrmare sliktgren. Med andra ord
4r SNP-testning bra for att eliminera sddana traffar som forradiskt av likhet pa
STR-markorer kan verka ndrmare 4n de ar.

Magnus Bdackmark
YDNA Haplogroup R1b1a2 (P312+ and predicted P312please test)
N24210 Johan Niklas Caspersson, b. 1849, Skallinge (N) Sweden R1bla2alalk
232282 Mans Persson 1530 Sweden Rib1a2
N11543 Sven Eliasson, b. ca. 1695 Kalmar l&n, Sweden Sweden Rib1a2atailk

Exempel pa tips om SNP-test att gora.
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Formodad I-L22 kan bekraftas genom SNP-test

Den vanligast forekommande Y-haplogruppen i Sverige ar Y-haplogrupp I som ut-
gor ca 43% av alla testade pa FTDNA med dldsta kinda faderneana fran Sverige.
En stor undergrupp ar den som pa FTDNA fortfarande betecknas I1d. ISOGG:s
senaste beteckning dr I1alb. Den SNP som bestammer denna undergrupp ir
L22. I-L22 brukar dven kallas den skandinaviska I-undergruppen eftersom den
har hogst frekvens hér.

P& Sverigeprojektets hemsida finns en sammanstéillning 6ver vilka grupp-
medlemmar som tillhér respektive Y-haplogrupp. Eftersom grupp I1 4r sa stor
har den delats upp i flera olika undergrupper. Undergruppen I1d har skapats
genom att dels lagga in alla som testat L22 positivt samt flertalet av dem som
har DYS390=23 i tabellen pa projektsidan. Dessa har darefter jaimforts pa 37-
markorsnivan for att se om de matchar andra som ar L22+.

De som tillhér Y-hg I1 och 4nnu inte testat L22 rekommenderas att géra
denna test pa FTDNA.

Rolf Berlin

Tips om att klarlagga tillhérighet till undergruppen 1-L287

11-L.22 har en undergrupp 11d3. ISOGG:s beteckning dr I1alb3. Gruppen &r
mycket vanlig i Finland. Denna grupp har 4nnu inte hittats i Sverige men det
finns starka indikationer att den finns hos ca 10 gruppmedlemmar i projektet.
Vilka som tillhér denna undergrupp framgér pa Sverigeprojektets hemsida
under mellanrubriken 11d3. De som har DYS390=23, DYS439=10, DYS511=9
och DYS413=21-24 bor testa SNP L1287, som ar den SNP som definierar den
hér gruppen.

Rolf Berlin

En haplotyp inom (mestadels) haplogrupp I-L22

Det &r intressant att undersoka vilka projektmedlemmar som delar samma
12-markoérshaplotyp, d.v.s. samma virden pa tolv undersokta STR-markorer. En
sadan grupp ska inte missforstas som en specifik sldktgren pa méinsklighetens
Y-DNA-slakttrad. I stallet ar det ett 16st kluster av mén som dr mer eller mindre
néra slakt med varandra pa sina fadernelinjer. En del kommer efter SNP-test
att visa sig vara mer nirstaende varandra, andra mer avligsna.

Jag har tittat ndrmare pa den 12-markorshaplotyp som dr den vanligaste
bland vart projekts medlemmar hittills: 13-23-14-10-14-15-11-14-11-12-11-28
(allellvirdena ar nimnda i FTDNA:s ordningsfoljd). Bland alla FTDNA:s kunder
har 732 méan hittills den har haplotypen, vilket ar 0,15 % av 488 088 méin.

Hittills har bararna av den har haplotypen visat sig tillhéra haplogrupperna
1-M253 (I1), I-M227 (I1ala, p4 FTDNA fortfarande kallad I1b) — bara en person
hittills — och I-L.22 (I1alb, p4 FTDNA kallad I1d). Den sistnamnda verkar vara
den vanligaste bland bararna av den hir haplotypen. Haplotypen dr den andra
vanligaste bland sidana personer vars fidernelinje kommer fran Sverige, sa vitt
kant.
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(Den vanligaste, som 3,2 % av deltagarna med fadernelinje fran Sverige har, 4r
en haplotyp som ligger mycket nara den nu undersokta; den skiljer sig bara pa
den sjatte markoren, DYS385b, dir den har vardet 14 i stédllet fér 15. 14 kan ha
varit det ursprungligare virdet, eftersom tre ytterligare andra haplotyper ocksa
har 14 upprepningar pa detta stéille — dessa tre ar den tredje, fjarde och sjatte
vanligaste 12-markoérshaplotypen bland mén med fiderneursprung fran Sverige.)

Tack vare dem som har angett vilket land som deras fadernelinje forst dyker
upp 1, sa vitt kdnt, sa finns viss statistik pa FTDNA. Procentsiffrorna i listan
nedan visar hur stor den nu undersokta 12-markoérhaplotypen ar i respektive
grupp av personer som har ett angivet ursprung fran nagot visst land. Personerna
ifraga aterfinns naturligtvis 6ver hela varlden och i vissa fall kan de férstas ha fel
om sitt biologiska faderneursprung (p.g.a. icke-faderskapsfall t.ex.). Statistiken
ger i varje fall en indikation pa vilka delar av virlden som haplotypen har blivit
speciellt vanlig i.

Norge 4,3% Belgien 0,2 %
Island 2,6 % Frankrike 0,2 %
Sverige 2,2 % Irland 0,2 %
Danmark 1,1 % Nederldnderna 0,2 %
Nordirland 0,6 % Tyskland 0,2 %
Skottland 0,5% Polen 0,1 %
England 0,3 % Schweiz 0,1 %
Finland 0,3 % Ungern 0,1 %
Kanada 0,3 % Wales 0,1 %
Slovakien 0,3 % Ukraina 0,05 %
Storbritannien 0,3 % Ryssland 0,04 %
USA 0,3 % (dessa ar alla ursprungslander hittills)

En del gamla slaktnamn visar sig ha den har haplotypen som sin modala haplo-
typ (den som deras senaste gemensamme stamfader kan rekonstrueras ha haft).
Bland dem finns den ena av de tva stora grupper som namnet Gillespie ar fordelat
pa. Den slaktgruppens fidernelinjer dyker upp i Skottland och Ulster. Namnet
McNeil(l) i olika stavningar dr spritt inom huvudsakligen fem-sex biologiska
faderneslakter. McNeil(l)-linjerna med den hir haplotypen dyker upp i Kintyre-
Knapdale-omradet i vastra Skottland. Test av flera medlemmar av sliakten Ju-
lian, hirstammande fran Rene Julian (1660—efter 1740) i Winchester, Virginia,
visar att de har den har haplotypen. Den aterfinns ocksa
bland personer med namnen Wilson (19 personer), Fox
(8), Gordon (8, ej den aristokratiska slakten med det
namnet), Sellers (6, och 1 Sellars), Waugh (6), Poe (4, |
ingen medlem av forfattaren Edgar Allan Poes slakt har
gjort ett test Annu, dock), 0.s.v. (11 personer med namnet
Chis(h)olm/Chism har den hér haplotypen uppenbarligen =
p.g.a. en mutation som i deras fall tydligen intraffat efter Slottet Sween, som
namnantagningen. Fler Chisholms (27) har ndmligen den pd 1400- och 1500-ta-
nérliggande haplotypen med DYS385b=14.) Vad géaller len holls av McNeills
skandinaviska sldktnamn, sa ar inga storre kluster iden- ¢illhérande den hdr
tifierade dnnu, eftersom Y-DNA-testning inte d&nnu dr s fddernehdrstamnin-
vanligt som i USA och pa de Brittiska 6arna. gen (enligt MacNeil-
projektet).

7 =
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Har foljer en 6versikt 6ver vad varje projektmedlem med denna haplotyp kan
gora harnést. Siffrorna star for FTDNA-kitnummer.

M253 (I11)
bekraftade:
270627 |
N35698 |
preliminéra:
77563
86255
162039
N23416
N50429
N57481
N64869
M227
(I1ala) bekréaftade:
En per- 103665 |
son har 128277
rappor- N16585
terats preliminéra:
ha den 135619
har 80041 ‘
haplo- 194248
typen. 284332 {
Han ar N40479
inte en 126581
medlem 261022 w
av vart 267933 ‘
projekt. N58996
P109
(I1albl)
preliminér:
258603

> Testa giarna L22 eftersom det dr den vanligaste
SNP:n som béarare av den hir haplotypen har.

> Ni har testat 12 markorer.

Testa giarna fler markorer och ga med i I- och
I-L22-projekten for att fa ledtradar till vilken
SNP att testa harnést.

L22 (I1alb) — anses ha uppstdtt i granslandet mellan nuv. Dan-

mark och Tyskland for 3 000 ér sedan (I-L22-projektet).
Overvag L1813 eftersom ni matchar 254662
> som har den SNP:n.

Bekrifta gdrna 122, som du troligen har eftersom
> du matchar 267933 som har den SNP:n.

> Bekrafta gdrna 122 och analysera fler STR-markorer
4n de 12 som ni hittills har undersokt.

> Bekrifta garna L22 och testa sedan SNP’s for

de fem undergrupperna, rekommendabelt forst L8813

(eftersom en eller tva andra har den SNP:n),

sedan (vid minus) i tur och ordning P109, L.205,
L287 och L300.

L205 L287 L300  L813
(I1a1b2) (I1alb3) (Ilalbd) (Ilalbs)

> Overvag att bekrifta
och testa sedan
L1431 eller L.1438.

Soker du bécker om
DNA-genealogi?

Ett urval finns hér:

bekraftad:

254662 > Overvig CTS9346.
preliminér:

223639 > Bekrifta 1.813

och overvag sedan CTS9346. —

Facebookgrupp for
DNA-intresserade

Om du ar facebookanvindare, ga

http://www.isogg.org/wiki/ gédrna med 1 gruppen DNA-anor.
Genetic_genealogy_books (Fragor, svar, efterlysningar m.m.)
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Syns nagra av den hir haplotypens biarare som traffar till varandra?

FTDNA visar personer som traffar till varandra om de utifrén sin likhet pa
STR-markérer kan vara slakt med varandra inom den genealogiska tidsramen,
d.v.s. uppemot tusen ar tillbaka i tiden. Intressant nog, sa finns det hittills inom
har undersokta haplotypkluster ndgra personer som matchar varandra pa 37
markorers eller hogre jamforelseniva:

1. Kithummer 261022 har en perfekt traff 67/67 till 284332, som &r hans
sjuménning. De hirstammar fran varsin son till Johan Ersson, fodd 17171 Valde
i Skdfthammars socken 1 Uppsala l4n. S6nerna antog namnet Hammarstedst,
vilket namn fortfarande finns pa den férstndmnde testtagarens linje. Linjen
kan i skriftliga kéllor foljas tillbaka till Erik Bengtsson, fodd 1651, dod 1702 i
Valde (Svenska Haplogruppdatabasen). De bada matchar med 3 skillnader pa
67 markorer (3/67) 80041, vars linje upptriader i Linneryds socken i Kronobergs
lan 1871. Han matchar 3/67 N58996 (som matchar de féorstnimnda bada slak-
tingarna 6/67). Den sistndmndes linje bérjar med Méns Larsson i Osthammars
socken — inte langt fran Skidfthammar. (Men nar levde han? Det dr bra om du
kompletterar informationen i ditt My Account > Most Distant Ancestor.)

2. 267933, vars linje kan f6ljas tillbaka till Lars Larsson (1786—1859) i Onums
socken i davarande Skaraborgs l4n, matchar 4/37 mot 135619, som hirstammar
fran Anders Larsson (1620—1680) i "Skaraborg, Dalarnas” (Skaraborgs 14n, men
var? "Dalarnas” méaste vara skrivfel; komplettera din information, och tveka
inte att kontakta nadgon av administratérerna om du har fragor). Triaffgrad 4/37
uppvisar ocksa 223639, vars tidigaste anfader 4r Klas Vilhelm Flink, f6dd 1849
i Tvérreds socken i davarande Alvsborgs lan, och 258603, som enligt skriftliga
kallor harstammar fran Thomas Duty (1764—1835) 1 Virginia, USA.

3. N16585 (utan uppgift om dldsta ana, vianligen komplettera) matchar 4/67
254662, vars Y-DNA-signatur fanns i Jakob Bickmark (1738—-1774), soldat
i Atvids socken i Ostergotlands lan (tva sjuménningar, hirstammande fran
varsin av hans soner, har testat sig och har identiska 37 markorer; det har ar
undertecknads farmors fadernelinje). N16585 matchar ocksd 5/67 mot 128277
(utan information, vinligen komplettera), som i sin tur matchar Backmark 7/67.

Med andra ord finns det hittills tre kluster av mdjligen relativt nira faderne-
sldktingar med den har 12-markorshaplotypen i vart projekt. Det finns ocksa de
som inte har nigra traffar alls till nagra av de andra projektmedlemmarna (pa
37 markorer eller battre); de 4r 13 till antalet.

De av er som har testat lagt antal markorer, 6vervag uppgradering till 37 eller
mer (Atminstone om du har traffar pa ldgre nivder). Med 37 eller fler markorer
framgar tydligare avstandet till andra testtagare.

Magnus Bdackmark 2013-10-20

Vill du dela med dig av ditt exempel i Sverigeprojektnyheter?
Har du nagon artikel, notis eller tips att publicera?

Kontakta nadgon av administratorerna.

Det hir numret redigerades av
Magnus Backmark (magnus.baeckmark@swipnet.se).
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En haplotyp inom mtDNA-haplogrupp H2a1

H2al ar en av de ménga undergrupperna till den i Europa dominerande stor-
haplogruppen H och anses ha spridits frdn Mindre Asien (Near East) upp till
Osteuropa och Ostersjsomradet och dven dsterut till Centralasien (Gates, Faces
of America, 2010; han anger den definierande mutationens alder som 14 000
ar, vilket nog far betraktas som hogst osdkert). I vart projekt tillhor for nar-
varande minst 2,2 % av deltagarna med moderlinje fran Sverige, sa vitt kant,
den hiar undergruppen. I Svenska Haplogruppdatabasen dr andelen minst 1,5 %.
Man maste skriva "minst”, for manga har dnnu inte testat upp till fullniva pa
moderlinjesidan, vilket 4r det som ger besked om sa hir noggrann undergrupp.

Vi ska hér titta ndrmare pa en grupp av sju testtagare inom H2a1 som forenas
av att de utover de mutationer som definierar H2al ocksa har mutationerna
309.1C, 315.1C, 522.1A, 522.2C och C16519T, samt en atermutation (C146T
som tidigare fanns pa den har moderlinjen har atermuterat till det ursprungliga
véardet; den star darfér som en “missing mutation” hos personerna som har den
héar haplotypen).

De tre projektmedlemmarna till vianster i 6versikten nedan har denna hap-
lotyp. Av deras trafflistor framgér att ytterligare fyra personer hor till samma
traffgrupp. En har inte angett ndgot om ursprung dnnu. En annans moderlinje
kommer fran Karin som levde &nnu 1688, dnka efter Johan Olofsson i Langnés,
Pitea. En tredje borjar med Anna Olsdotter fran Hakanson, Pited, 1693 gift till

gruppen med har

studerad haplotyp

"
.,
.,

t\Gé\ag utationer
e iden ?ad\inda regionen
\_\\.
Elsa Olofsdotter i
f1620i Lovanger \'a.\,
+ 1696 | Skellefted 5
Cecilia Larsdotter Karin Jonsdotter
T 1695 i Burtrask fca 1660
Karin Eriksdotter bosatt i
f 16801 Gammel- Hakanssn,
staden, Pited Pitea
| | !
234550 286380 275003 275002
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Roknis i samma socken. Den dterstdende av traffarna anger att hennes linje kan
foljas tillbaka till Brita Eriksdotter, f6dd 1691, déd 1778 i Bladaker i Uppland.

En annan mutation, men i vartdera av fallen oklart vilken (eftersom test-
personerna dnnu inte dr med i vart eller nagot H-haplogrupprojekt), finns hos
linjer som kan f6ljas tillbaka till Sara Nilsdotter, f6dd 1624 i "Rigsta”(?), Hogsjo,
Angermanland, dod 1709 i Nedansjo, Stode, Medelpad, Ingeborg Olofsdotter,
fodd 1694, dod 1775, bosatt i Ljusvattnet, Burtrask, "Rabitsch” (utan datering
eller placering, traffperson dr en kvinna med ett tyskt namn) och en linje som
gar tillbaka till den till namnet okdnda hustrun till Israel Eriksson, d6d 1668 i
Klapp, Overlannas, Angermanland.

Tva skillnader har ytterligare 12 personer, vars dldsta kianda moderlinjeanor
har en blandning av svenska, finska, slaviska och engelska namn. (De moderlinjer
som synes kunna ha med Sverige att géra har &nnu ospecifika eller inga uppgifter
om aldsta kdnda moderlinjeana.) En av de tolv &r medlem i vart projekt; hans
linje ar inritad langst till hoger 1 6versikten.

Bland personer med moderlinje fran Sverige ar det ovanligt med s& manga som
sju perfekta traffar, som i det hir fallet. Den ger en indikation om att haplotypen
kan vara gammal och/eller ovanligt vittutgrenad. Det 4r ocksa péfallande att
bararna av den och dven av narstaende haplotyper (sidana med en skillnad) i de
flesta fall kan spara sin moderlinje till Visterbotten eller Norrbotten (vad galler
en-skillnadstraffar aven Angermanland). Inga av linjerna har d4nnu konstaterats
sammanfalla med varandra bakét i tiden, men som synes dr manga uppgifter
Annu ofullstandiga. — Aterkoppla garna till mig om/nar ndgon koppling gors eller
nagot klarnar mer om den hér traffgruppen (det ar nog en tidsfraga), sa kan vi
folja upp saken hir i medlemsbladet.

Magnus Bdckmark 2013-11-19

Svenska Haplogruppdatabasen (dna.scangen.se)

Svenska Haplogruppdatabasen (SHD) ar ett gratisverktyg for att dela med sig av
haplogruppidentifieringar, saval sdkra som prelimindra, och fa kontakt med andra
sldktforskare som ar intresserade av samma slaktlinjer.

Databasen startades 2011 av slaktforskarna Anders Berg och Jonas Magnusson.
For narvarande har 469 anvandare lagt in 547 olika Y- och mtDNA-trad, omfattande
5 223 personer, huvudsakligen inom det nuvarande Sverige.

| Family Tree DNA framgar bara testade linjers dldsta kdanda ana, har hittar man
vid s6kning alla individer som finns pa anlinjerna i fraga, vilket ar mycket anvandbart.

férnamn efternamn fodelseort lEn fodelsedr led haplogrupp mutation innehdller v
goteborg - [sok]

Ruth Blisabet. Andersson Gitebarg (0) 1903 (4) ME: 14 t

Anna Britta Ankarcreuts Goteborg (0) 1722 (8) Mt: 14 f"

Einar Bengtsson Gétebarg (0) 1908 (1) Mt: R1alal L448 #

Man kan séka t.ex. pd en socken man dr intresserad av for att se om det finns ndgra per-
soner ddr vars dttlingar pd rak féaderne- eller moderlinje har gjort DNA-test och delat med
sig av resultatet. Genom att klicka pd trddsymbolen i kolumnen till héger far man upp sldkt-
linjen i frdga.
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Bureatten

Sveriges genom tiderna mest sdgenomspunna sldkt

Nu presenteras en revolutionerande DNA-undersékning
som visar vad som verkligen hinde for 600 ar sedan!

l6rdag 23/11 kI 15.00

Niirnberghuset, Bjérngdrdsgatan 14, Sédermalm, Stockholm

En av den svenska sldktforskningens storsta nyheter genom tiderna
presenteras snart! Den kinda BURE-ATTEN omges av méingder av
myter och har debatterats bland historiker och personforskare i 400
ar. Nu finns vetenskapliga DNA-bevis for vad som egentligen hiande
for 600 ar sedan!

P4 16rdag presenteras resultaten av den stora DNA-undersdkning av
Bureittens dldsta led, som jag och min slaktforskarkollega Ronny
Norberg arbetat med under det senaste aret. Det &r oerhort spén-
nande att DNA fréan nu levande personer kan anvéndas for att berédtta
om sldktskap mellan personer som levde pa medeltiden!

Presentationen sker under Genealogiska Féreningens DNA-dag i
Stockholm. Se nésta sida fér ndrmare information om evenemanget.

Vilkomna!

Peter Sjélund
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DNA-dag 23 november

DNA och sléktforskning —
Genealogiska Foreningen
inbjuder till en hel dag med
mycket att uppleva.

Kom till Niirnberghuset,
Bjorngardsgatan 14, Soder-
malm, Stockholm.

Vi borjar klockan 11.00 och
haller pa till 16.00.

Ta chansen att lara dig nytt

om DNA och slédktforskning

— lyssna pa intressanta féredrag, fa information fran olika leverantérer
och traffa manga andra med liknande intresse.

Klockan 11.30
DNA-jamforelse som verktyg i sliktforskning
Magnus Bdackmark

Klockan 13.00

Pa jakt efter aldsta slakten

Karin Bojs beréttar om en resa till Europas framsta DNA-forskare och
arkeologer.

Klockan 14.30

Senaste nytt inom DNA-sldktforskningen

Peter Sjolund rapporterar fran den internationella konferensen om
genetisk genealogi i Houston, Texas. Spdnnande forskningsresultat och
nya mdjligheter fér DNA-slaktforskning.

Ett flertal foretag och organisationer medverkar, mot MyHeritage, Fa-
mily Tree DNA, Anverket och flera andra. Lat dig inspireras av foredrag
och utstéllningar. Under hela dagen finns det mgjlighet att stélla frégor,
att ta del av olika erbjudanden, att handla bade intressanta produkter
och ndgot dtbart.

Vid fragor, kontakta dna@genealogi.net.

Uppgifter om Nirnberghuset finns pa http://nurnberghuset.se.
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